衛生福利部國民健康署「罕見疾病個案通報審查基準機制」(送審資料表)
-Werner症候群 [Werner syndrome]-
1. □病歷資料(必要)
2. □實驗室檢驗報告(必填)
3. □其他檢查報告(選擇)
4. □基因檢測報告(必要)
	項目
	填寫部分

	A. 病歷資料(必要) 
	

	A1臨床病史(必要)
	□ 發病年齡 [Age at disease onset] _______ 歲

	A2家族病史(請附上家族中其他病患之詳細病歷記錄或個案病歷資料) (必要)
	□ 家族史 [Family history]   □ 有     □ 無    

	A3臨床症狀及徵兆(必要)
	主要特徵(至少三項，第1、2項其中之一為必要)
1. □白內障(Cataract)
2. □典型的皮膚病症：皮膚菲薄、潰爛、角質化、區域性的皮下組織萎縮(Typical skin conditions)
3. □身材矮小(Short stature)
4. □頭髮灰白或稀疏(Gray or sparse hair)
次要特徵(至少二項)
□第二型糖尿病(Type 2 diabetes)
□骨質疏鬆症(Osteoporosis)
□聲音改變(沙啞聲或尖細聲)(Voice changes) 
□性腺功能減退症(Hypogonadism)
□軟組織鈣化(Soft tissue calcification)
□腫瘤(Tumor) 
□動脈硬化(Arteriosclerosis) 
□消瘦臉型(Pinched facial features)

	B. 實驗室檢驗報告(必填)
(請附相關檢驗資料)
	1. 糖化血色素HbA1c: □正常 □異常(數值:          )
2. 相關荷爾蒙，例如：insulin, LH, FSH, Testosterone or E2
(項目___________ □正常 □異常)

	C. 其他檢查(選擇)
(請附相關報告資料)
	心臟超音波檢查：□正常 □異常＿＿＿
骨質密度檢查：□正常 □異常＿＿＿＿
其他:         □正常 □異常＿＿＿＿

	D. 基因檢測報告(必要)
(請附實驗室報告)
	□具符合遺傳模式之雙等位WRN基因致病/可能致病(Pathogenic/ Likely Pathogenic)基因變異
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